Fizik: Potansiyel ve Kuvvet Cikarimi
Yay tizerindeki nokta, yiik igareti, Coulomb yonii — 6rnek (renkli)

1. Sekilde, X ve Y noktasal yiiklerinin c¢evresine yari-
caplari r, 2r, 3r, .. olan es merkezli cemberler ¢izilmistir.
L ve P noktalar1 gemberlerin kesisim noktalarindadir. K
noktasi, sekildeki kalin yay tizerinde herhangi bir yerde
olabilir. Yaylarin u¢ noktalarindan i¢i bos olanlar yaya
dahil degildir, i¢i dolu olanlar yaya dahildir. Potansiyel,
sonsuzda sifir alinmaktadir. Y yiikiiniin biiyiikligi, X
yikiniin biiytikliginin yarisidir. X yilkii pozitiftir.

I. K noktasindaki potansiyel pozitiftir.

II. Y yiukii pozitiftir.

III. L noktasidaki potansiyel negatiftir.

Buna gore, numaralanmig onciillerden hangileri yanlis
olabilir?

A) Yalniz IT
D) II ve III

B) Yalniz 111
E)I II ve III

C)1 ve III

2. Sekilde, X ve Y noktasal yiiklerinin gevresine yari-
caplari r, 2r, 3r, .. olan es merkezli cemberler ¢izilmigtir.
K, L, M ve P noktalar1 cemberlerin kesigim noktalarin-
dadir. Potansiyel, sonsuzda sifir alinmaktadir. Y yiikii
pozitiftir. L noktasindaki potansiyel pozitiftir.

1. M noktasindaki potansiyel, P noktasindaki potansiyele
esittir.

II. M noktasindaki potansiyel, P noktasindaki potansi-
yelden biiytiktiir.

ITI. K noktasindaki potansiyel, P noktasindaki potansi-
yele esittir.

Buna gore, numaralanmig

kesinlikle yanhigtir?

A) Yalmiz I B) Yalniz II
D)1 ve III E) II ve III

onciillerden  hangileri

C) Yalmz 111

3. Sekilde, X ve Y noktasal yiikleri ile ayni1 dogru iizerin-
deki K, L, M ve N noktalari, komsu ¢entikler r uzaklikta
olacak bi¢imde gosterilmistir. K noktasina konulan +q
deneme yiikiine etki eden net elektriksel kuvvetin yo-
nii sekilde okla gosterilmigtir; okun uzunlugunun anlami
yoktur. Potansiyel, sonsuzda sifir alimmaktadir. Y ytiki
negatiftir.

N Y L X K M

I. L noktasina konulan +q deneme yiikiine etki eden net
elektriksel kuvvet sola dogrudur.

II. X ve Y yiikleri ayni isaretlidir.

III. L noktasindaki potansiyel, N noktasindaki potansi-
yelden biiytiktiir.

Buna goére, numaralanmig Onciillerden hangileri

kesinlikle yanhigtir?
A) Yalniz I B) Yalmiz II
D)1 ve III E)II ve III

C) Yalmz II1



4. Sekilde, X ve Y noktasal yiklerinin gevresine yari-
caplar: r, 2r, 3r, .. olan es merkezli gemberler ¢izilmigtir.
N ve P noktalar1 cemberlerin kesisim noktalarindadir. L
ve M noktalari, gekildeki kalin yaylar {izerinde herhan-
gi bir yerde olabilir. Yaylarin u¢ noktalarindan igi bos
olanlar yaya dahil degildir, i¢i dolu olanlar yaya dahil-
dir. Potansiyel, sonsuzda sifir alinmaktadir. X yiikiiniin
biiyiikligii, Y yiikiiniin bliytikligiiniin 2 katidir. X yiiki
pozitiftir.

I. M noktasindaki potansiyel pozitiftir.

II. M noktasindaki potansiyel, N noktasindaki potansi-
yele esittir.

ITI. L noktasindaki potansiyel, M noktasindaki potansi-
yele egittir.

Buna gore, numaralanmig onciillerden hangileri dogru

olabilir?

A) Yalmiz I B) Yalniz 111 C)lvell

D)1 ve III E)I II ve III




Cevap Anahtari

1234
D ¢
Coziimler

1. Cevap: D

Adim 1: Sekilde her noktanin iki yiike uzaklign gember
sayisiyla okunur; yay iizerindeki noktanmin uzakligi yayin
ug uzakliklar: arasindadir (igi bos ug yaya dahil degildir,
i¢i dolu ug dahildir).

Adim 2: V=Xk(q_X/d_X+q_Y/d_Y) (sonsuzda sifir;
skaler, igsaretli toplam): u = 1/d aliminca V, u’da dogru-
saldir; uzaklik arahigl u araligina ters cevrilir (ug tiirleri
yer degistirir).

Adim 3: Ipuglar yiikiin isaret/oranini kisitlar: Y yiikii-
niin biyikligi, X ylkintn biiyiikliiginiin yarisidir. X
yikii pozitiftir. Bu kisitlar: saglayan biitiin yiik dagilim-
lar1 sinanir.

Adim 4: I. K noktasindaki potansiyel pozitiftir — kesin-
likle dogru.

Adim 5: II. Y yiiki pozitiftir — olabilir.

Adim 6: ITI. L noktasindaki potansiyel negatiftir — ola-
bilir.

Adim 7: Yanhg olabilir olan 6nciiller: 1T, III.

Adim 8: I. 6nciiliin durumu araligin ucunun dahil olup
olmamasina baglidir: yayn ici bog ucundaki deger alina-
maz, i¢i dolu ucundaki deger alinabilir.

Cevap: II ve III — D segenegi.

2. Cevap: C

Adim 1: Sekilde her noktanin iki yiike uzaklhigi cember
sayisiyla okunur; yay iizerindeki noktanin uzakligi yayin
ug uzakliklar1 arasindadir (i¢i bog u¢ yaya dahil degildir,
i¢i dolu ug dahildir).

Adim 2: V=k(q X/d_X+q Y/d_Y) (sonsuzda sifir;
skaler, igaretli toplam): u = 1/d aliminca V, u’da dogru-
saldir; uzaklik aralign u araligina ters gevrilir (ug tiirleri
yer degistirir).

Adim 3: Ipuclan yiikiin isaret/oranm kisitlar: Y yiikii
pozitiftir. L noktasindaki potansiyel pozitiftir. Bu kisit-
lar1 saglayan biitiin yiik dagilimlar: sinanir.

Adim 4: I. M noktasindaki potansiyel, P noktasindaki
potansiyele egittir — olabilir.

Adim 5: II. M noktasindaki potansiyel, P noktasindaki
potansiyelden biiyiiktiir — olabilir.

Adim 6: ITT. K noktasindaki potansiyel, P noktasindaki
potansiyele egittir — kesinlikle yanlg.

Adim 7: Kesinlikle yanhs olan énciiller: III.

Cevap: Yalniz IIT — C segenegi.

3. Cevap: C

Adim 1: Dogru tizerindeki her noktada net kuvvet, iki
yiikiin kuvvetlerinin cebirsel toplamidir; +q deneme yii-
kii pozitif yiikten uzaga, negatif yiike dogru itilir/¢ekilir,
bityiikliik 1/d? ile azalir. Okla gosterilen yonler yiik isa-
ret/bitylikliigini kisitlar.

Adim 2: Tpuglan yiikiin isaret/orammi kisitlar: K nokta-
sina konulan +q deneme yiikiine etki eden net elektrik-
sel kuvvet sola dogrudur. Y yiikii negatiftir. Bu kisitlar
saglayan biitiin yiik dagilimlar: sinanir.

Adim 3: I. L noktasia konulan +q deneme yiikiine etki
eden net elektriksel kuvvet sola dogrudur — olabilir.
Adim 4: II. X ve Y yiikleri aym isaretlidir — olabilir.
Adim 5: TII. L noktasindaki potansiyel, N noktasindaki
potansiyelden biiyiiktiir — kesinlikle yanls.

Adim 6: Kesinlikle yanhs olan 6nciiller: I11.

Cevap: Yalniz III — C segenegi.

4. Cevap: D

Adim 1: Sekilde her noktanin iki yilike uzakligi cember
sayisiyla okunur; yay iizerindeki noktanin uzakligi yayin
ug uzakliklar: arasindadir (igi bos ug yaya dahil degildir,
ici dolu ug dahildir).

Adim 2: V=k(q_X/d_X +q_Y/d_Y) (sonsuzda sifir;
skaler, igaretli toplam): u = 1/d aliminca V, u’da dogru-
saldir; uzaklik araligi u araligina ters cevrilir (ug tiirleri
yer degistirir).

Adim 3: Ipuglan yiikiin isaret/oranim kisitlar: X yiikii-
niin biiytkligi, Y yikiniin biyikliginin 2 katidir. X
yikii pozitiftir. Bu kisitlar: saglayan biitiin yiik dagilim-
lar1 sinanir.

Adim 4: 1. M noktasindaki potansiyel pozitiftir — kesin-
likle dogru.

Adim 5: II. M noktasindaki potansiyel, N noktasindaki
potansiyele esittir — kesinlikle yanls.

Adim 6: III. L noktasindaki potansiyel, M noktasindaki
potansiyele egittir — olabilir.

Adim 7: Dogru olabilir olan énciller: I, TII.

Adim 8: II. énciliin durumu araligin ucunun dahil olup
olmamasina baghdir: yayin i¢i bog ucundaki deger alina-
maz, i¢i dolu ucundaki deger alinabilir.

Cevap: I ve III — D secgenegi.



Kimya: Onciillii Cozelti Derisimi
Cozlici ve ¢ozelti kiitlesi, iyonlagma, kismen bilinmeyen nicelik — 6rnek kitapcik (renkli)

1. Sekilde, aym tuzun sulu ¢6zeltilerini iceren K, L ve M

kaplar1 verilmigtir. Tuz suda tamamen ¢oziinmektedir.

Sekilde “?7” ile gosterilen deger bilinmemektedir. L ¢6-

zeltisindeki ¢ozelti kiitlesi 110 g degerinden biiyiiktiir. L

¢ozeltisindeki ¢ozelti kiitlesi 135 g degerinden kiigiiktiir.

I. K ve L ¢ozeltileri karigtirilirsa olugan ¢ozeltinin kiitlece
yiizde derigimi %10 olur.

II. L ¢ozeltisinin kiitlece yiizde derigimi M ¢ozeltisinin-
kinden biiyiiktiir.

III. K ¢ozeltisinin kiitlece yilizde derigimi %15 degerin-
dedir.

K L M
N 7 N 7 N 7
30 g tuz 5 g tuz 5 g tuz
200 g su 7 g ¢ozelti 300 g ¢ozelti
Buna gore, numaralanmig Onciillerden hangileri
kesinlikle dogrudur?
A) Yalmiz IT B) Yalniz II1 C)lvell

D) II ve III E)I, II ve III

2. Sekilde, aym tuzun sulu g¢ozeltilerini iceren L ve T
kaplar1 verilmigtir. Tuz suda tamamen ¢oziinmektedir.

L T

30 g tuz
200 g su

30 g tuz
250 g cozelti

Buna gore, L ve T ¢ozeltilerinin kiitlece yiizde derigim-
lerinin egit olmasi icin asagidakilerden hangisi yapilma-
lidir?

A) L ¢ozeltisine 20 g su eklenmelidir.

B) L ¢ozeltisinden 80 g su buharlagtirilmahdir.

C) T ¢ozeltisine 20 g su eklenmelidir.

D) T ¢ozeltisine 80 g su eklenmelidir.

E) T c¢ozeltisinden 20 g su buharlagtirilmalidir.

3. Sekilde, K, M ve S kaplarindaki sulu tuz ¢ozeltilerinin

mol sayilar: ve hacimleri verilmigtir. Tuzlar suda tama-

men iyonlarma ayrigmaktadir; hacimler toplanabilir ve

kat1 eklemek hacmi degistirmez. Sekilde “?” ile goste-

rilen deger bilinmemektedir. K ¢ozeltisinin toplam iyon

derigimi M c¢ozeltisininkinden biiyiiktiir.

I. K ¢ozeltisine 50 mL su eklenirse olugan ¢ozeltinin top-
lam iyon derisimi M ¢ozeltisininkinden kiigiik olur.

II. M ¢ozeltisinin toplam iyon derigimi 1 mol/L degerin-
dedir.

ITI. M ve S ¢ozeltileri karigtirilirsa olugsan ¢ozeltinin top-
lam iyon derigimi K ¢ozeltisininkine egit olur.

K M S

0,25 mol NagPOy
? mL ¢ozelti

0,3 mol Ca(NO;;)z
300 mL ¢ozelti

0,2 mol CaCly
300 mL ¢ozelti

NagP0O, — 3Nat + PO3~
Ca(NOg)y — Ca2t + 2NO3
CaCly — Ca?t + 2C1~

Buna gore, numaralanmig onciillerden hangileri dogru
olabilir?
A) Yalmiz I
D)Ivell

B) Yalniz II
E)I ve III

C) Yalniz 111



4. Sekilde, N ve R kaplarindaki sulu tuz ¢ozeltilerinin
mol sayilar1 ve hacimleri verilmigtir. Tuzlar suda tama-
men iyonlarina ayrismaktadir; hacimler toplanabilir ve
kat1 eklemek hacmi degistirmez.

N R
N 7 N 7
0,15 mol AlCl3 0,15 mol NaCl
300 mL ¢ozelti 500 mL ¢ozelti

AlCI; — A+ + 3C1-
NaCl — Na*t + Cl-

Buna gore, N ve R ¢ozeltilerinin toplam iyon derisimleri-
nin esit olmasi icin agagidakilerden hangisi yapilmalidir?
A) N c¢ozeltisine 200 mL su eklenmelidir.

B) N ¢ozeltisine 0,35 mol AlCl3 eklenip ¢oziilmelidir.
C) R ¢ozeltisinden 200 mL su buharlagtirilmahdir.

D) R ¢ozeltisine 0,1 mol NaCl eklenip ¢oziilmelidir.

E) R ¢ozeltisine 0,35 mol NaCl eklenip ¢oziilmelidir.




Cevap Anahtari

12|34
A E
Coziimler

1. Cevap: A

Adim 1: Her kapta ¢ozelti kiitlesi, ¢oziinen kiitlesi ile
¢oziicii (su) kiitlesinin toplamidir; sekilde bazi kaplarda
su, bazilarinda ¢ozelti kiitlesi verildiginden 6nce her kap
(goziinen, su, ¢ozelti) ligliisiine getirilir.
Adim 2: Her kabin derigimi hesaplanmir — K: %300/23,;
L: 500/x %; M: %5/3.
Adim 3: Bilinmeyen deger x i¢in verilen kogullar birlikte
okunur (L ¢ozeltisindeki ¢ozelti kiitlesi 110 g degerinden
biiyiiktiir. L ¢ozeltisindeki ¢ozelti kiitlesi 135 g degerin-
den kiigliktiir.); x yalmzcea (110, 135) araliginda olabilir.
Adim 4: T. énciil (K ve L ¢ozeltileri karigtirilirsa olugan
¢ozeltinin kiitlece yiizde derigimi %10 olur): yalmzca x
[120, 120] igin dogru; x’in olabilecegi aralik (110, 135)
oldugundan 6nciil dogru da yanlig da olabilir.
Adim 5: II. 6ncil (L g¢ozeltisinin kiitlece yiizde derigimi
M ¢ozeltisininkinden biiyiiktiir): yalmzca x  (—oo, 300)
i¢in dogru; x’in olabilecegi aralik (110, 135) oldugundan
onciil kesinlikle dogru.
Adum 6: III. 6ncil (K g¢ozeltisinin kiitlece yiizde derigimi
%15 degerindedir): hicbir x degeri i¢in dogru degil; x’in
olabilecegi aralik (110, 135) oldugundan 6nciil kesinlikle
yanlis.
Adim 7: Kok kesinlikle dogru olanlar: sordugundan iste-
nen kiime: Yalniz II.
Cevap: Yalniz IT — A secenegi.

2. Cevap: C

Adim 1: Cozelti kiitlesi = ¢oziinen + ¢oziici (su) kiitlesi;
her kabin verisi bu ayrima gére okunur.

Adim 2: Derigimler: L: %12, T: %300/23; T daha deri-
siktir.

Adim 3: Derigimler ancak derigik kap seyreltilerek ya da
seyreltik kap derigiklestirilerek esitlenebilir; yon dogru
secilir.

Adim 4: Dogru sik: T ¢6zeltisine 20 g su eklenmelidir —
islemden sonra iki derigim egit olur (bilinmeyen miktar
icin denklem tek ¢oziime sahiptir: 20).

Adim 5: Smama: L ¢ozeltisinden 80 g su buharlagti-
rilmalidir — L kabimmn derigimi %300/17, T kabininki
%300/23; esit degil.

Adim 6: Smama: T ¢ozeltisine 80 g su eklenmelidir — T
kabimin derigimi %300/31, L kabininki %12; egit degil.
Adim 7: Smama: T ¢ozeltisinden 20 g su buharlagtiril-
malidir — T kabinin derigimi %100/7, L kabminki %12;
esit degil.

Adim 8: Smama: L ¢ozeltisine 20 g su eklenmelidir —
L kabimn derigimi %100/9, T kabinki %300/23; esit
degil.

Cevap: T ¢ozeltisine 20 g su eklenmelidir. — C secenegi.

3. Cevap: A

Adim 1: Tuzlar suda tamamen iyonlagir: NagPO, —
3Na + PO437; Ca(N03)2 — Ca? + 2NO3~; CaCl; —
Ca? 4+ 2C1~. Iyon derisimi, iyonlarm mol sayismin ¢o-
zelti hacmine oramidir; her tuzun iyon katsayisi hesaba
katilir.

Adim 2: Her kabin derigimi hesaplanir — K: 1000/x
mol/L; M: 3 mol/L; S: 2 mol/L.

Adim 3: Bilinmeyen deger x i¢in verilen kogullar birlikte
okunur (K ¢ozeltisinin toplam iyon derigimi M ¢ozeltisi-
ninkinden biiytiktiir.); x yalmzca (0, 1000/3) araliginda
olabilir.

Adim 4: I. énciil (K ¢ozeltisine 50 mL su eklenirse olu-
san ¢ozeltinin toplam iyon derigimi M ¢6zeltisininkinden
kiigiik olur): yalmzeca x  (850/3, co) igin dogru; x’in ola-
bilecegi aralik (0, 1000/3) oldugundan 6nciil dogru da
yanlig da olabilir.

Adim 5: II. énciil (M ¢ozeltisinin toplam iyon derigimi 1
mol/L degerindedir): hi¢bir x degeri i¢in dogru degil; x’in
olabilecegi aralik (0, 1000/3) oldugundan 6nciil kesinlikle
yanlig.

Adim 6: TI1. 6nciil (M ve S gozeltileri karigtirilirsa olugan
¢ozeltinin toplam iyon derigsimi K ¢o6zeltisininkine egit
olur): yalmzca x  [400, 400] i¢in dogru; x’in olabilecegi
aralik (0, 1000/3) oldugundan 6nciil kesinlikle yanls.
Adim 7: Kok dogru olabilenleri sordugundan istenen kii-
me: Yalniz I.

Cevap: Yalniz I — A segenegi.

4. Cevap: E

Adimm 1: Iyonlagsma denklemlerinden iyon katsayilar: ali-
mir: AlClz — AI® + 3Cl7; NaCl — Na + CI—.

Adim 2: Derigimler: N: 2 mol/L, R: 0,6 mol/L; N daha
derigiktir.

Adim 3: Derigimler ancak derigik kap seyreltilerek ya da
seyreltik kap derigiklestirilerek esitlenebilir; yon dogru
secilir.

Adim 4: Dogru gik: R ¢ozeltisine 0,35 mol NaCl ekle-
nip ¢oziilmelidir — iglemden sonra iki derigim esit olur
(bilinmeyen miktar i¢in denklem tek ¢Ozlime sahiptir:
7/20).

Adim 5: Smama: N ¢ozeltisine 200 mL su eklenmelidir
— N kabinn derigimi 1,2 mol/L, R kabininki 0,6 mol/L;
esit degil.

Adim 6: Sinama: R ¢ozeltisine 0,1 mol NaCl eklenip ¢o-
zilmelidir — R kabimin derigimi 1 mol/L, N kabimnki 2
mol/L; esit degil.

Adim 7: Sinama: R ¢ozeltisinden 200 mL su buharlagti-
rilmalidir — R kabinin derigimi 1 mol/L, N kabininki 2
mol/L; egit degil.

Adim 8: Smama: N ¢ozeltisine 0,35 mol AlCl3 eklenip
¢oziillmelidir — N kabinin derigimi 20/3 mol/L, R kabi-
ninki 0,6 mol/L; esit degil.

Cevap: R ¢ozeltisine 0,35 mol NaCl eklenip ¢oziilmelidir.
— E segenegi.



Genetik Kod Cikarimi Ornekleri

Biyoloji -

1. Bir genin normal aleli ile mutasyona ugramis K, L ve
M alellerinden sentezlenen mRNA’larin kodonlar: ve bu
mRNA’lardan elde edilen polipeptitlerin 6zellikleri ge-
kilde verilmigtir. mRNA’lar, polipeptit sentezinin sona
erdigi kodona kadar gosterilmigtir. Kodonlar 1’den bag-
layarak numaralandirilmig, normal gendekinden farkl
olanlarin alt1 ¢izilmigtir. Durdurma kodonu, hicbir ami-
no asidi gifrelemeyen ve polipeptit sentezini sonlandiran
kodondur. Degerlendirme, kodon tablosu kullanilmadan,
sekilde verilen bilgilere gore yapilacaktir.

mRNA (5" — 3)
1 2 3 4 5 6 7

Normal |AUG||cua|[@aa | eac]|cou][uca][uaa|

6 amino asitlik polipeptit

K |auc || auc||aaal|eac]|ccu || uca ||uaa]

Polipeptit normalle ayn

L | AuG || aua || aaal|eac]|ccu || uca ||uaa]

2. amino asit farkli, digerleri aym

M | auc ||quc][caa || eac]|acu||uca ]| uaa |

Polipeptit normalle ayni

I. M’deki 2. kodon ile K’deki 2. kodon farkli amino asit-
leri gifreler.

II. K polipeptiti ile L polipeptiti farkli amino asit dizi-
lerine sahiptir.

ITI. Normal gendeki 2. kodon ile normal gendeki 4. kodon
farkli amino asitleri sifreler.

Buna gore, numaralanmig Onciillerden hangileri
kesinlikle dogrudur?
A) Yalniz 1T B) Yalmz 111 C)lvell

D) II ve III E)I II ve III

kodon tablosu verilmeden kesinlikle / olabilir gikarimi

2. Bir genin normal aleli ile mutasyona ugramis K, L ve
M alellerine ait kalip DNA zincirleri, mRNA’larin sente-
zinin sona erdigi ti¢liiye kadar sekilde gosterilmisgtir. Bu
zincirlerden sentezlenen mRNA’lardan elde edilen poli-
peptitlerin 6zellikleri de sekilde verilmistir. Ucliiler 1’den
baglayarak numaralandirilmig, normal gendekinden fark-
11 olanlarin alt1 ¢izilmigtir; onciillerdeki kodonlar, bu zin-
cirlerden sentezlenen mRNA’lardaki kodonlardir. Dur-
durma kodonu, higbir amino asidi sifrelemeyen ve po-
lipeptit sentezini sonlandiran kodondur. Degerlendirme,
kodon tablosu kullanilmadan, sekilde verilen bilgilere go-
re yapilacaktir.

Kalip DNA zinciri (3° — 57)
1 2 3 4 5 6 7 8

Normal ] TAC H GAA H TTC |

cor || TrT || TAG || TAG || ATT |

7 amino asitlik polipeptit

K ]TAC\ GAT || TTC |

Polipeptit normalle ayni

L ]TAC\ aac|[ T

Polipeptit normalle ayni

cor || TrT || TAG || TAG || ATT |

cor || TrT || TAG || TAG || ATT |

M | TAC \M\TTCHGCTHTTTHTAGHTAGHATT\

2. amino asit farkl, digerleri aym

I. Normal polipeptit ile M polipeptiti ayn1 amino asit
dizisine sahiptir.

II. K’deki 2. kodon ile normal gendeki 5. kodon ayni
amino asidi sifreler.

III. K polipeptiti ile L polipeptiti farkli amino asit dizi-
lerine sahiptir.

Buna gore, numaralanmis onciillerden hangileri dogru

olabilir?

A) Yalniz I
D)1 ve II

B) Yalniz II
E)II ve III

C) Yalmz II1



3. Bir genin normal aleli ile mutasyona ugramig K ve
L alellerinden sentezlenen mRNA’larin kodonlar1 ve bu
mRNA’lardan elde edilen polipeptitlerin 6zellikleri ge-
kilde verilmigtir. mRNA’lar, polipeptit sentezinin sona
erdigi kodona kadar gosterilmigtir. Kodonlar 1’den bag-
layarak numaralandirilmig, normal gendekinden farkl
olanlarin alt1 ¢izilmigtir. Durdurma kodonu, hi¢bir ami-
no asidi sifrelemeyen ve polipeptit sentezini sonlandiran
kodondur. Degerlendirme, kodon tablosu kullanilmadan,
sekilde verilen bilgilere gore yapilacaktir.

mRNA (5" — 37)
1 2 3 4 5 6 7

Normal |AUG || uuc |[uve || Acu|| cuu][acc]|vac|

6 amino asitlik polipeptit

K ‘AUGHUUCHUUGHACUHGCUHUAG‘

5 amino asitlik; ilk 4 amino asit ayni, 5. amino asit farkl

L | auc || vuc||uue|[aca || cuu|[ace || uac]

Polipeptit normalle ayni

I. I’deki 4. kodon ile normal gendeki 5. kodon farklh
amino asitleri gifreler.

II. L’deki 4. kodon bir durdurma kodonudur.

III. K’deki 5. kodon bir amino asidi sifreler.

Buna gore, numaralanmig Onciillerden hangileri

kesinlikle dogrudur?
A) Yalniz 1T B) Yalniz 111
D) II ve IIT E) I, II ve III

C)I ve III

4. Bir genin normal aleli ile mutasyona ugramig K, L ve
M alellerine ait kalip DNA zincirleri, mRNA’larin sente-
zinin sona erdigi ti¢liiye kadar sekilde gosterilmistir. Bu
zincirlerden sentezlenen mRNA’lardan elde edilen poli-
peptitlerin 6zellikleri de sekilde verilmistir. Ucliiler 1’den
baglayarak numaralandirilmig, normal gendekinden fark-
11 olanlarin alt1 ¢izilmistir; 6nciillerdeki kodonlar, bu zin-
cirlerden sentezlenen mRNA’lardaki kodonlardir. Dur-
durma kodonu, hi¢bir amino asidi sifrelemeyen ve po-
lipeptit sentezini sonlandiran kodondur. Degerlendirme,
kodon tablosu kullanilmadan, gekilde verilen bilgilere go-
re yapilacaktir.

Kalip DNA zinciri (3 — 57)

1 2 3 4 5 6 7 8

Normal ] TAC H CAT H TTC |

ccc | oca ||oca | Tca || acr|

7 amino asitlik polipeptit

K ]TACHCATHTCTHGCCHCCCHACCHATC\

6 amino asitlik; ilk 2 amino asit ayni, 3. amino asit farkli

L ’TACHCATHTTG‘@’CCAHCCAHTCGHACT‘

Polipeptit normalle ayni

M TAC || CAT || TTA || GCC || CCC || ACC || ATC

6 amino asitlik; ilk 3 amino asit ayni, 4. amino asit farkli

I. M’deki 5. kodon ile normal gendeki 7. kodon farkl
amino asitleri sifreler.

II. Normal polipeptit ile L polipeptiti farkli amino asit
dizilerine sahiptir.

III. M polipeptiti ile K polipeptiti farkli amino asit di-
zilerine sahiptir.

Buna gore, numaralanmis onciillerden hangileri yanlig

olabilir?

A) Yalniz 1T

D) II ve III

B)I ve II
E)1, II ve ITI

C) I velll



Cevap Anahtari

1234
A B|B
Coziimler

1. Cevap: A

Adim 1: Kodon tablosu verilmediginden her kodonun
amino asidi bilinmeyen kabul edilir; bilinenler yalnizca
gozlemlerdir. Ayni kodon her zaman ayn amino asidi
sifreler; farkli kodonlar aynm ya da farkli amino asitleri
sifreleyebilir.

Adim 2: K: polipeptit normalle ayni oldugundan degigen
kodon ile eski kodon aynm amino asidi sifreler: GUA ve
GUC.

Adim 3: L: yalnizca 2. amino asit degistiginden GUA ve
AUA kodonlar: farkli amino asitleri gifreler.

Adim 4: M: polipeptit normalle ayn oldugundan degigen
kodon ile eski kodon aym amino asidi sifreler: GUA ve
GUG.

Adim 5: Egdeger kodon smiflar1 (ayni amino asidi sifre-
leyenler): {GUA, GUC, GUG}.

Adim 6: I. M’deki 2. kodon ile K’deki 2. kodon farkl
amino asitleri gifreler — kesinlikle yanlg: GUG ve GUC
ayni egdegerlik simifindadir.

Adim 7: TI. K polipeptiti ile L polipeptiti farkli amino
asit dizilerine sahiptir — kesinlikle dogru: her konumda
amino asitler zorunlu olarak aymdir.

Adim 8: III. Normal gendeki 2. kodon ile normal gendeki
4. kodon farkli amino asitleri sifreler — olabilir: higbir
gozlem GUA ve GAC kodonlarini ne eglegtirir ne de ayi-
rir; ayni da farkli da olabilirler.

Adim 9: Kesinlikle dogru olan 6nciiller: II.

Cevap: Yalniz I — A segenegi.

2. Cevap: B

Adim 1: Kodon tablosu verilmediginden her kodonun
amino asidi bilinmeyen kabul edilir; bilinenler yalnizca
gozlemlerdir. Ayni kodon her zaman aym amino asidi
sifreler; farkli kodonlar aym ya da farkli amino asitleri
sifreleyebilir.

Adim 2: K: polipeptit normalle ayni oldugundan degisen
kodon ile eski kodon ayni amino asidi sifreler: CUU ve
CUA.

Adim 3: L: polipeptit normalle aym oldugundan degigen
kodon ile eski kodon ayni amino asidi sifreler: CUU ve
CUG.

Adim 4: M: yalnizca 2. amino asit degistiginden CUU ve
AUU kodonlar farkli amino asitleri gifreler.

Adim 5: Egdeger kodon smiflar1 (aymi amino asidi sifre-
leyenler): {CUA, CUG, CUU}.

Adim 6: I. Normal polipeptit ile M polipeptiti ayni ami-
no asit dizisine sahiptir — kesinlikle yanls: en az bir
konumda amino asitler zorunlu olarak farklhidir.

Adim 7: I1. K’deki 2. kodon ile normal gendeki 5. kodon
ayni amino asidi gifreler — olabilir: higbir gozlem CUA
ve AAA kodonlarimi ne eglegtirir ne de ayirir; aym da
farkl da olabilirler.

Adim 8: ITI. K polipeptiti ile L polipeptiti farkli ami-
no asit dizilerine sahiptir — kesinlikle yanlhs: en az bir
konumda amino asitler zorunlu olarak farklhdir.

Adim 9: Dogru olabilir olan énciiller: II.

Cevap: Yalniz IT — B secenegi.

3. Cevap: B

Adim 1: Kodon tablosu verilmediginden her kodonun
amino asidi bilinmeyen kabul edilir; bilinenler yalnizca
gozlemlerdir. Ayni kodon her zaman ayni amino asidi
sifreler; farkli kodonlar ayni ya da farkli amino asitleri
sifreleyebilir.

Adim 2: K: okuma gercevesi kaydigindan kodonlarin go-
gu degismistir; 5. amino asit farkhi oldugundan GUU
ve GCU farklh amino asitleri sifreler; 6. kodon (UAG)
durdurma kodonudur. Sonraki kodonlarin amino asitleri
hakkinda bilgi yoktur.

Adim 3: L: polipeptit normalle aym oldugundan degigen
kodon ile eski kodon ayni amino asidi sifreler: ACU ve
ACA.

Adim 4: Egdeger kodon simiflar1 (ayni amino asidi sifre-
leyenler): {ACA, ACU}.

Adim 5: I. L’deki 4. kodon ile normal gendeki 5. ko-
don farkli amino asitleri gifreler — olabilir: hi¢bir gdzlem
ACA ve GUU kodonlarim ne eglestirir ne de ayirir; aym
da farkl da olabilirler.

Adim 6: II. L’deki 4. kodon bir durdurma kodonudur
— kesinlikle yanlig: ACA kodonu polipeptit icinde bir
amino asit sifrelediginden durdurma kodonu olamaz.
Adim 7: III. K’deki 5. kodon bir amino asidi sifreler
— kesinlikle dogru: GCU kodonu polipeptitin iginde bir
amino asit sifreler.

Adim 8: Kesinlikle dogru olan 6nciiller: III.

Cevap: Yalniz III — B secgenegi.



4. Cevap: B

Adim 1: Kodon tablosu verilmediginden her kodonun
amino asidi bilinmeyen kabul edilir; bilinenler yalnizca
gozlemlerdir. Ayni kodon her zaman ayni amino asidi
gifreler; farkli kodonlar aym ya da farkli amino asitleri
sifreleyebilir.

Adim 2: K: okuma gercevesi kaydigindan kodonlarin ¢o-
gu degigmigtir; 3. amino asit farkli oldugundan AAC
ve AGA farkl amino asitleri sifreler; 7. kodon (UAG)
durdurma kodonudur. Sonraki kodonlarin amino asitleri
hakkinda bilgi yoktur.

Adim 3: L: polipeptit normalle ayn1 oldugundan degisen
kodon ile eski kodon ayni amino asidi sifreler: GGG ve
GGU.

Adim 4: M: okuma cercevesi kaydigindan kodonlarin ¢o-
gu degigmigtir; ilk 3 amino asit aym kaldig icin AAC
ve AAU ayni amino asidi gifreler; 4. amino asit farkl ol-
dugundan GGG ve CGG farkl amino asitleri sifreler; 7.
kodon (UAG) durdurma kodonudur. Sonraki kodonlarin
amino asitleri hakkinda bilgi yoktur.

Adim 5: Egdeger kodon smiflar1 (ayni amino asidi sifre-
leyenler): {AAC, AAU}; {GGG, GGU}.

Adim 6: I. M’deki 5. kodon ile normal gendeki 7. ko-
don farkl amino asitleri sifreler — olabilir: higbir gézlem
GGG ve AGC kodonlarini ne eglegtirir ne de ayirir; aym
da farkl da olabilirler.

Adim 7: II. Normal polipeptit ile L polipeptiti farkl ami-
no asit dizilerine sahiptir — kesinlikle yanlig: en az bir
konumda amino asitler zorunlu olarak farklhidir.

Adim 8: III. M polipeptiti ile K polipeptiti farkli amino
asit dizilerine sahiptir — kesinlikle dogru: her konumda
amino asitler zorunlu olarak aymdir.

Adim 9: Yanlig olabilir olan énciiller: I, II.

Cevap: I ve II — B secenegi.
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